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На автореферат диссертации Радченко Ольги Аркадьевны 

«СИСТЕМАТИКА И ФИЛОГЕНИЯ БЕЛЬДЮГОВИДНЫХ РЫБ ПОДОТРЯДА 

2 0 А К С 0 Ш Е 1 (Р18СЕ8, РЕКС1ЕОКМЕ8)», 

представленной на соискание ученой степени доктора биологических наук 

по специальностям 03.02.06 - ихтиология и 03.02.07 - генетика 

Диссертационная работа О.А. Радченко посвящена одной из актуальных проблем в 

систематике крупных таксонов окунеобразных рыб и затрагивает вопросы разработки 

консенсусной таксономической системы 2оагсо1с1е1. основанной на реконструкции 

истинных филогенетических отношений в подотряде. 

Система подотряда бельдюговидные до недавнего времени разрабатывалась 

преимущественно с использованием классических подходов сравнительной морфологии и 

средств кладистики с привлечением морфологических признаков, которые ввиду 

адаптивной природы эволюции нередко склонны к гомоплазии. Молекулярная 

систематика, которая использует в качестве первичных данных биологические 

последовательности (чаще - нуклеиновых кислот), практически лишена такого 

недостатка, и признана качественным дополнением современной методологической базы 

таксономии. Отсюда вполне обоснованной видится цель данной работы, состоящая в 

определении родственных отношений и разработке системы бельдюговидных рыб 

подотряда 2оагсо1с1е1 на основании молекулярно-генетических данных. 

Основной заслугой автора является своевременное и крайне успешное подключение к 

разработке системы 2оагсо1с1е1 унифицированных подходов молекулярно-

филогенетического направления. Оперируя наиболее репрезентативной на сегодняшний 

день для подотряда таксономической выборкой, автор последовательно обосновал 

использование и ввёл в анализ в качестве первичных данных шесть фрагментов ДНК (3 из 

митохондриального генома и 3 - из ядерного) обшей длиной 4730 п.н. Объединение всех 

фрагментов в одну суперматрицу для филогенетического анализа методологически 

обосновано дополнительным положительным тестом на их конгруэнтность. Интересным 

дополнением к филогенетическому анализу является обнаружение прева1ирования среди 

задействованных в анализе маркеров очищаюпхего типа отбора с отклонением гипотезы 

нейтральности. 

При реконструкции филогенетических отношений. поиске молекулярных 

синапоморфий. а также датировке дивергенции внутренних узлов системы 

бельдюговидных рыб автор весьма изящно задействовал комплекс наиболее продвинутых 




